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Mauritia flexuosa L., conhecida popularmente como buriti, é uma espécie de palmeira 

pertencente à família Arecaceae, com ocorrência nos biomas Amazônico, Cerrado, Caatinga e 

Pantanal. A espécie possui potencial econômico fornecendo matéria prima para indústrias 

farmacêuticas, alimentícias e de cosméticos. Neste sentido, é importante buscar métodos para 

conservação da espécie, através de estudos de diversidade genética. Este estudo objetivou 

avaliar a diversidade genética de genótipos nativos de Mauritia flexuosa. Foram amostrados 18 

indivíduos de M. flexuosa localizados na comunidade Santa Luzia, zona rural do município de 

Alta Floresta-MT, dos quais foram coletadas folhas jovens para posterior extração de DNA. 

Para extração de DNA, utilizou-se o método de CTAB, com modificações para a espécie. 

Foram calculados o número total de bandas (NTB), número de bandas polimórficas (NBP) e a 

porcentagem de polimorfismo (P%) por primer, e estimada a porcentagem de loci polimórficos 

(P), o índice de diversidade de Shannon (I) e de Nei (H) e o Índice de Conteúdo Polimórfico 

(PIC). A matriz de dissimilaridade dos genótipos foi utilizada para agrupá-los por meio da 

montagem do dendrograma UPGMA. Também foi visualizada a relação genética entre os 

genótipos por meio da Análise de Coordenadas Principais (PCoA). Os nove primers utilizados 

geraram um total de 91 bandas, sendo 70,33% polimórficas. O número de bandas amplificadas 

variou entre 7 e 17, com média de 10,11 por primer. A porcentagem de polimorfismo 

evidenciada pelos marcadores ISSRs, apresentou uma média de 67,92%. Os valores do PIC 

variaram de 0,09 a 0,68. Os primers 873, 827, 807, 824, 844 e 848 apresentaram valores de 

PIC acima de 0,5, sendo considerados muito informativos. A diversidade de Nei foi de 0,25 e 

o índice de Shannon foi de 0,38, estes índices apresentam valores entre 0 e 1, e, quanto mais 

próximos de 0 mais baixa é a diversidade genética da população. Com base nesse índice foi 

possível observar que os genótipos de M. flexuosa estudados apresentam uma reserva de 

diversidade genética importante para a espécie. Na avaliação do dendrograma observou-se que 

os indivíduos 12 e 1 estão mais distantes geneticamente, corroborando com a PCoA. Os loci 

analisados apresentaram uma alta porcentagem de polimorfismo a nível de espécie. Propõe-se 

que os indivíduos dessa população sejam conservados, a fim de auxiliar na manutenção da 

diversidade genética da espécie e sua conservação efetiva. 
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